Životopis
Mgr. Pavel Vítámvás, Ph.D.
Narozen: 27. 12. 1976
Zaměření: 

Výzkum reakcí rostlin na abiotické a biotické stresy pomocí proteomických nástrojů (2D-DIGE). Vyhledávání a validace proteinových markérů k toleranci rostlin vůči stresům. Testování vybraných proteinových markerů (např. dehydrinů) pro selekci odolných genotypů plodin.
Vzdělání:

2007 – Ph.D. – Anatomie a rostlinná fyziologie, PřF-UK
2001 - Mgr. – Molekulární biologie, PřF-UK, Praha
Pracovní zkušenosti:

Od roku 2002: Oddělení genetiky a šlechtitelských metod, VÚRV, v.v.i., Praha
Hlavní metody: 1D, 2D SDS-PAGE, 2D-DIGE, Western blot
Od roku 2009 vedení OGŠ části společné proteomické laboratoře ORL a OGŠ.

Člen International Plant Proteomics Organization (INPPO) a České společnosti experimentální biologie rostlin (ČSEBR)
Pedagogická činnost: konzultant graduálních a postgraduálních studentů (např. Z. Škodáček, I. Hlaváčková (Pitelková), M. Urban, M. Novotná, M. Přibylová, T. Bláhová, T. Smirnová, J. Dandová)
Hlavní řešitel projektů:

NAZV QK1710302 (02/2017 – 12/2021) 
MŠMT COST LD15167 (11/2015-12/2017)

MŠMT COST LD14064 (04/2014-09/2016) 

Postdoktorský projekt GAČR P501/11/P637 (01/2011-12/2013

Zahraniční stáže:

2009-2010: desetiměsíční pobyt v laboratoři Dr. R. Imaie (NARC Hokkaido, Japan) zaměřený na izolaci jaderných proteinů z pšenice
2008: dvouměsíční pobyt v laboratoři Dr. J. Renaut (CRP - Gabriel Lippmann, Luxembourg) zaměřený na zvládnutí proteomické techniky 2D-DIGE na vzorcích z otužených substitučních linek ozimé pšenice Mironovská 808 a Bezostá01.  
2007: sedmiměsíční pobyt v laboratořích Prof. D. B. Fowlera a Prof. R. N. Chibbara (Department of Plant Sciences, University of Saskatchewan, Canada). Výzkum akumulace dehydrinů u otužených NILs (near-isogenic lines) pro Vrn-A1 lokusy vzniklých z jařiny Manitou a ozimu Norstar. 
2003 – 2004: desetiměsíční pobyt v laboratoři Dr. A. Jahoora (Risoe National Laboratory, Roskilde, Denmark) zaměřený na mapování substitučních linek pšenic pomocí SSR markerů a identifikaci (LC-MS/MS) a kvantifikaci chladem regulovaných pšeničných proteinů. 
Počet impaktovaných článků: 37; H-index (WoS; 1. 2. 2018): 17.
RVVI úřadu vlády ČR v evaluaci vědeckých pracovišť ocenil jako excelentní výsledky v pilíři II:

Erban T., Harant K., Hubalek M., Vitamvas P., Kamler M., Poltronieri P., Tyl J., Markovic M., Titera D. (2015): In-depth proteomic analysis of Varroa destructor: Detection of DWV-complex, ABPV, VdMLV and honeybee proteins in the mite. Scientific Reports 5 (13907) DOI: 10.1038/srep13907 (hodnocení 2016)

Kosová K., Vítámvás P., Prášil I.T., Renaut J. (2011): Plant proteome changes under abiotic stress – contribution of proteomics studies to understanding plant stress response. Journal of Proteomics 74(8):1301-1322 (hodnocení 2016)

Kosová K., Vítámvás P., Planchon S., Renaut J., Vaňková R., Prášil I.T. (2013): Proteome Analysis of Cold Response in Spring and Winter Wheat (Triticum aestivum) Crowns Reveals Similarities in Stress Adaptation and Differences in Regulatory Processes between the Growth Habits. Journal of Proteome Research 12: 4830-4845 (hodnocení 2015)

Vítámvás P., Prášil I.T., Kosová K., Planchon S., Renaut J. (2012): Analysis of proteome and frost tolerance in chromosome 5A and 5B reciprocal substitution lines between two winter wheats during long-term cold acclimation. Proteomics 12: 68-85 (hodnocení 2014)
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